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En el recuadro con el texto: ingresar el nombre de la proteina o cédigo de la
misma, por ejemplo: 1K3U y le damos enter.
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‘m‘ PDEB DOI: hitps://doi org/10.2210/pdb1K3U/pdb

Nos aparece la informacidn de la proteina. En el recuadro con el texto: [BIeiWileE[sRil [l
descargar el archivo con la opcién PDB format.

RCSB PDB Deposit ~ Search ~ Visualize ~ Analyze ~ Download ~ Leam ~ About ~ Documentation ~ Careers COVID-19

I oseis csm)
s (
IEE(BT] Advanced Search | Browse Annotations Help
R SPDB fomsicom WIS (G0 ©POB-Dev [Bvao)
Structure Summary 3D View Annotations Experiment Sequence Genome Ligands Versions

FASTA Sequence
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CRYSTAL STRUCTURE OF WILD-TYPE TRYPTOPHAN SY
N-[1H-INDOL-3-YL-ACETYL]JASPARTIC ACID PDBY/MMCIF Format

PDB DOI: https://dol.org/10.2210/pdb1K3U/pdb PDBx/mmCIF Format (9z)
Classification: LYASE

Organism(s): Salmonella enterica subsp. enterica serovar Typhimurium

Expression System: Escherichia coli PDB Format (gz)
Mutation(s): No @

PDB Format

PDBML/XML Format (gz)

Ramarind: 3004 40 A4 Balaacad: ANA% A7 A%

Nos dirigimos al programa UCSF Chimera Home Page y desde la opcidn: file/open, ubicamos el
lugar donde esta la proteina y la abrimos.
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